
مقدمه
Momordica)خیارتلخ charantia L)تسبزیجاازوکوچکبرگهایبایکساله،رونده،بالادولپه،گیاهی
22x=2nآنکروموزومهایتعداد.استکدوییانخانوادهبهمتعلق میآسیااستواییمناطقآنمنشا.است2=
جهانمختلفمناطقدرکارلایاوبالزامگلابیتلخ،خربزهتلخ،کدویآفریقایی،خیارعنوانبهتلخخیار.باشد

Basch)استشدهشناخته et al., مناطقبرخیوژنبانکازخیارتلخگیاهمختلفژنوتیپ10بذور.(2003
تصفدهاساسبروجمعآوریهندمختلفمناطقازخیارتلخمتنوعژنوتیپ25مطالعهایدر.شدتهیهآسیاشرق
دهندهشاننکهشدمشاهدهشاخصههاهمهبرایتنوعازگستردهایطیفگرفتندقرارتحلیلوتجزیهموردکمی
sigh)بودندغنیتنوعنظرازژنوتیپهاوبودبالاتنوع et al., شاملمورفولوژیصفاتمقالهایندر.(2014

.گردیدانجاممورفولوژیصفاتتنوعبررسیوارزیابیهدفباگیاهاینمیوهکیفیوکمیصفات

چکیده
Momordica)تلخخیار charantia.L)هخانوادبهمتعلقبالاروندهویکسالهدولپه،گیاهیکارلایا

در1399راعیزسالدرآزمایشیخیارتلخگیاهارقاممورفولوژیکیتنوعبررسیمنظوربه.استکدوییان
اجراتکرارچهاربامیکروپلاتطرحقالبدرمدرستربیتدانشگاهکشاورزیدانشکدهتحقیقاتیمزرعه
دادنشانایجنتشدتهیهآسیاشرقمناطقبرخیوژنبانکازخیارتلخگیاهمختلفژنوتیپ10بذور.شد

.گرفتندرارقژنوتیپتأثیرتحتمعنیداریبهطور(کلاسیدیتهجزبه)میوهمورفولوژیصفاتتمامی
OSژنوتیپو(میلیمتر2/233)میوهطولبیشتریندارایON3ژنوتیپدادنشانمیانگینهامقایسه

وبافتسفتیبیشتریندارایON3وتودههایمیوههمچنین.بود(گرم57/112)میوهوزنبیشترین
طولومیوهطولدادنشانصفاتژنتیکیKNبرآوردهاینتایج.بودندسفتیکمتریندارایOSژنوتیپ

بهنسبتتنوعیشترینبدارایداشتند،راژنتیکیوفنوتیپیتغییراتضریببیشترینترتیببهمیوهدم
راوراثتپذیریکمتریندرصد54باکلاسیدیتهوبیشتریندرصد96بامیوهدمطول.بودندصفاتسایر

.داشتند
تغییراتضریبی،فنوتیپتغییراتضریبوراثتپذیری،مورفولوژیکی،تنوعخیارتلخ،:کلیدیکلمات

ژنتیکی

هاروشومواد

.گردیدتهیهآسیاشرقمناطقازبرخیوژنبانکازخیارتلخگیاهرقم10بذورابتداپژوهش،ایندر

پژوهشجمع آوری ژنوتیپها و توده های گیاه خیارتلخ در این -1جدول 

طرقمیوه،طولشاملکمیصفات.شداندازهگیریمیوهمورفولوژیکصفت9مزرعه،درگیاهکاشتازپس
جامدموادواسیدیتهمیزانمیوه،خشکوزن.بودندمیوهدمطولمیوه،وزنمیوه،پوستسفتیمیزانمیوه،
.شداندازهگیریAOACروشطبقحلقابل

منابع

Basch, E., Gabardi, S. and Ulbricht, C. 2003. Bitter melon (Momordica charantia): a review of efficacy and safety. American Journal of Health-System

Pharmacy, 60(4): 356-359.

Singh, M., Bhardwaj, D., Solankey, S. and Pandey, A. 2014. Morphological analyses define the Genetic Diversity of Indian bitter gourd (Momordica

charantia L.). Vegetos, 27(1): 170-173.

بحثونتایج

رصددودرصدیکاحتمالسطحدرمعنیداریبهطورمیوهوزنومیوهدمطولمیوه،قطرمیوه،طولجملهازمیوهمورفولوژیصفات
.گرفتندقرارمختلفژنوتیپهایتأثیرتحتدرصدپنجاحتمالسطحدرمیوهخشکوزن

تنوع مورفولوژیک میوه های سبز رسیده ژنوتیپ های-1شکل 

Momordica)گیاه خیارتلخ charantia L ). در این پژوهش

بهطور(TSS)کلمحلولجامدموادومیوهpHمیوه،سفتیجملهازمیوهکیفیصفاتدادههاواریانستجزیهجدولنتایجبهتوجهبا
ندادنشانختلفمژنوتیپهایدرمعنیداریتفاوتمیوهکلاسیدیتهمقداراماگرفتندقرارمختلفژنوتیپهایتأثیرتحتمعنیداری

.(2جدول)

دلیلبهتمالااحمیوهسفتیمیوه،وزنمیوه،طولهمچونبررسیموردصفاتبیشتردروراثتپذیریبررسیایننتایجبهتوجهبا
تعدادتوسطصفاتاینکهمیدهدنشانصفاتبالایوراثتپذیری.(3جدول)بوددرصد90بالایآزمایش،محیطبودنیکنواخت
.میشوندکنترلکماثراتباژنبیشتریتعدادباکمپذیریوراثتباصفاتومیشوندکنترلژنکمتری

محل  
بارگذاری 

عکس 
نویسنده  

ارایه دهنده

بررسی تنوع صفات مورفولوژیکی  میوه ژنوتیپ های گیاه خیارتلخ 
(Momordica charanthia L)

…………………………………………..

*فخرالدینلورگیپور،عبدالعلیشجاعیان

دانشجو
shojaeiyan@modares.ac.ir:مسئولایمیلنویسنده-*

جغرافیاییمنشاءمخففنوعنام

Pakan seedژنوتیپPSآمریکا

KashanتودهKN(کاشان)ایران

Bitter gourd f1 hybrid by Kraft seedژنوتیپKSهند

Bankok orangeژنوتیپBOتایلند

Hongkong karelaژنوتیپHKکنگهنگ

Bankok whiteژنوتیپBWتایلند

Hybrid bitter gourd by ol seedژنوتیپOSهند

Hybrid bitter gourd by Super agree greenژنوتیپAGهند

Oder number 404-4841900-9975523تودهON3هند

Oder number 404-6647498-3826725تودهON5هند
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مقایسه میانگین تغییرات مورفولوژی میوه ژنوتیپ های مختلف خیارتلخ-1جدول 

طولمیوهژنوتیپ
(میلیمتر)

قطرمیوه
(میلیمتر)

طولدممیوه
(میلیمتر)

وزنمیوه

(گرم)

درصدوزن

خشکمیوه

Pakan seede-d

33/110
ab20/45ab91/52de40/64ab64/7

Kashanh66/50c19/32c24/15ef75/50bc85/6

Kraft seedb57/159a25/48a09/74de40/64bc88/6

Bankok orangegh00/68c07/33b51/44de05/58ab68/7

HKe-g

98/96
a52/46b08/46cd37/70bc84/6

Oder number 5bc

68/154
a99/48a88/74ab48/101b33/7

Banckok whitef-h17/79bc46/35ab26/53f95/39a46/8

Ol seedc-e

21/125
a64/50b86/46a57/112c98/5

Agree greenb-d

40/136
c56/32ab45/60f20/39ab82/7

Oder number 3a22/233bc11/36ab30/65bc55/86ab44/7

در LSDمیانگین هایی دارای حروف مشترک در هر ستون، بیانگر عدم اختلاف معنی دار براساس آزمون
.باشندسطح پنج درصد می

حت میوه تمربوط به کیفیتتجزیه واریانس تغییرات صفات -2جدول 
ژنوتیپ های مختلف خیارتلخ

منبع

تغییرات

درج

هآزادی

میانگینمربعات
سفتی

میوه
pHموادجامدلاسیدیتهکمیوه

محلولکل
21/0ns11/0**75/1**27/8**9ژنوتیپ
خطای

آزمایشی
2475/003/005/020/0

خطای

نمونهبرداری
2638/005/005/009/0

ضریب

)%(تغییرات
80/1390/340/1916/11

ns درصد1به ترتیب غیرمعنی دار و معنی دار در سطح احتمال ** و

ژنوتیپ خیارتلخ10پارامترهای ژنتیکی برای صفات مورفولوژی میوه -3جدول

صفات

وارثتپذیری

عمومی
(h)

ضریب

پیتغییراتفنوتی
(PCV)

ضریب
تغییرات

ژنتیکی

(GCV)

ضریب
تغییرات

محیطی
(ECV)

تپیشرف

ژنتیکی
(GA)

بهره

(GG)ژنتیکی

96/0طولمیوه
33/4740/4676/10673/11367/93

84/0قطرمیوه
23/2247/206/3088/1584/38

طولدممیوه
90/0

88/4537/4321/11907/4548/84

وزنمیوه
94/0

35/3528/3401/5111/4750/68

درصدوزن

خشکمیوه

70/0

86/928/809/204/133/14

سفتی
91/0

44/3293/3023/470/277/60
pH86/0006/471/313/040/007/7میوه

اسیدیتهکل
(TA)

54/0

68/1485/1011/118/050/16

مادهجامد
(TSS)محلولکل

88/0

99/2358/2281/120/177/43


